
Vizualizace pohybu proteinu na urovni jednotlivych molekul

Pracovnfci vyzkumneho tymu Nano-optika se venovali moznostem vyuzitf extremne malych 

rozptylovych znacek v mikroskopickem pozorovanf biologickych a biofyzikalnich systemu. 

Molekularni znacky hraji klicovou roli pro pochopeni funkce biomolekul, napriklad proteinu, 

v jejich prirozenem prostredf. Vedci na celem svete k tomu vyuzivaji zejmena znacek 

vyzarujicfch specificky svetelny signal (fluorescenci) nebo silne rozptylujici dopadajici zarenf. 

Konvencni technologie molekularnich znacek vsak narazi na fundamentalni limity jak 

v moznostech znacenf, tak v presnosti a rychlosti snimaneho signalu. Tyto limity dokaze 

prolomit metoda interferencni mikroskopie rozptyleneho svetla (iSCAT) ktera je v tymu 

Nano-optika rozvfjena. 
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Obr. 5 1/ustrace srovnava rozmery konvencnich molekularnich znacek a znacek nave 

vyutivanych ve skupine Nano-optika s typickymi rozmery zkoumanych proteinu. 

Pracovnikum vyzkumneho tymu Nano-optika se podarilo posunout citlivost zobrazovacfch 

metod az na velikost rozptylovych znacek v jednotkach nanometru pri zachovanf moznosti 

sledovanf pohybu techto znacek s presnostf jednotek nanometru. Publikovane vysledky 

ukazuji sledovanf pohybu jednotlivych proteinu s velmi malymi, nebo zadnymi znackami [1]. 

Tyto vysledky ukazuji, ze metoda interferencni mikroskopie umoznuje sledovat zmeny 

na vzdalenostech charakteristickych pro vnitrnf usporadanf biomolekul. 

Publikace: 

[1] S. Spindler, J. Ehrig, K. Koenig, T Nowak, M. Piliarik, H. Stein, R. Taylor, E. Garanger, S.

Lecommandoux, I. Alves, V. Sandoghdar, Visualization of lipids and proteins at high spatial

and temporal resolution via interferometric scattering (iSCA T) microscopy, Journal of Physics

D: Applied Physics 49 (2016) 349601.

Spolupracujici subjekt: Max Planck Institute for the Science of Light, Erlangen, Germany 

Kontaktni osoba: Mgr. Marek Piliarik, Ph.D., Tel: +420 266 773 417, E-mail: piliarik@ufe.cz 




